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PROFESOR ENCARGADO/A DEL CURSO (PEC)
Alejandro Maass

Docente Participantes Unidad Academica Funcién
Centro de Informatica Médica Y .

Pablo Baez . Profesor Coordinador
Telemedicina

Dante Travisany Otra Unidad (Invitado) Profesor Participante

Magne . Fabien Pr_ograrr]a de Microbiologia y Profesor Participante
Micologia

Malik Alawi Invitado Externo Profesor Participante

Fundamentos, Antecedentes que justifican la necesidad de dictar el curso

La investigacion biomédica esta sufriendo desde hace algunos afios una gran transformacion derivada de la
secuenciacion de nueva generacion y otras tecnologias de alto rendimiento, como los estudios de asociacion del
genoma, la secuenciacion de ARN y los estudios gendmicos de poblaciones microbianas enteras (metagendmica).
Su gran impacto y utilidad clinica se han hecho evidentes no s6lo en el estudio de trastornos mendelianos y de las
enfermedades complejas como el cancer, sino también en el campo de la farmacologia (respuesta diferencial a
terapias ) e inmunologia (disefio de vacunas). La informacion gendmica y transcriptémica se emplea cada vez con
mayor frecuencia en la investigacion biomédica y el diagnéstico clinico, especialmente con el surgimiento de la
medicina personalizada y de precision. En este contexto se hace necesario contar con profesionales y cientificos
capacitados a un alto nivel en el manejo e interpretacion eficaz de estos datos.

Destinatarios

Estudiantes de postgrado interesados en el andlisis de datos genomicos y transcriptémicos en el contexto de la
investigacion y diagnéstico médico. Este curso avanzado de Bioinformética incluye una serie de clases teoricas y
practicas con docentes de alta calidad y experiencia, quienes instruiran a los estudiantes tanto en habilidades
basicas como en el andlisis avanzado de datos gendmicos y transcriptomicos. Las herramientas entregadas en
este curso les permitiran a los estudiantes manejar e interpretar eficazmente datos bioldégicos provenientes
especialmente del area médica. Este curso avanzado de postgrado es obligatorio para alumnos del Magister en
Informatica Médica que eligen el area de Diagnostico y Tratamiento Computarizado.

Requisitos

Se recomienda enfaticamente que los estudiantes que decidan inscribirse en este curso estén familiarizados con el
uso de Linux y la linea de comandos UNIX, asi como también con los lenguajes R o Python. Esto garantizara un
aprendizaje adecuado de los contenidos ofrecidos en este curso. Actualmente existe una gran oferta de cursos
gratuitos en internet que entregan los conocimientos basicos en los lenguajes de programacién mencionados. Para
obtener algunas recomendaciones puede contactar via e-mail al profesor encargado del curso.

Resultado de aprendizaje

Al finalizar el curso el estudiante manejara los conceptos tedricos relacionados con: (I) ensamble y anotacién de
genomas, (Il) datos de secuencias gendmicas y transcriptomicas y (Ill) analisis metagendmicos. Y estara en
capacidad de emplear los métodos bioinformaticos para su procesamiento y analisis.

Objetivos generales:

1) Revisar a nivel teérico y practico los métodos bioinformaticos de andlisis secuencias genémicas.

2) Capacitar en control de calidad, procesamiento, y analisis estadistico datos transcriptomicos.

3) Manejar los conceptos, métodos y herramientas del analisis e interpretacion de estudios metagendmicos.

Metodologias de ensefanza y aprendizaje Cantidad
Clase tedrica 20
Taller 22
Metodologias de evaluacion Cantidad Duracién horas Ponderacion

Infqrme, t_rabf_;q,o 0 proyecto 4 59 100.0 %
de investigacién
Suma (Para nota

- 100.0 %
presentacion examen)



Requisitos de aprobacién y asistencia.
Nota minima de aprobacién: 4.0 Asistencia minima: 75%

Total %

%



Unidades

Unidad: Generacion y Andlisis de Secuencias Gendémicas

Encargado: Malik Alawi

Logros parciales de aprendizajes:

Domina a nivel tedrico y practico los métodos bioinformaticos clasicos de analisis secuencias genémicas.
Acciones Asociadas:

Cuatro clases tedricas y dos clases practicas en las que se desarrollaran tareas.

Contenidos:

Unidad: Generacién y Analisis de Datos Transcriptomicos

Encargado: Dante Travisany

Logros parciales de aprendizajes:

Maneja los fundamentos tedricos y puede realizar el control de calidad, procesamiento, y andlisis estadistico de
datos transcriptémicos.

Acciones Asociadas:

Dos clases tedricas y una clase practica en las que se desarrollara una tarea.

Contenidos:

Unidad: Andlisis Metagendémicos

Encargado: Magne . Fabien

Logros parciales de aprendizajes:

Domina los conceptos teoricos y practicos de la Metagendmica, los factores que influyen en la identificacion de
microorganismos, y

los métodos de andlisis de los datos de secuenciacion asi como también la interpretacion de los resultados.
Acciones Asociadas:

Dos clases tedricas y dos practicas en la que se desarrollaran dos tareas.

Contenidos:
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