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Activacion de Receptores Tirosina Quinasa
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Sefalizacion celular por Ca?* puede ser activada por RTKs via PLC y

receptor Ca?* signaling
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Senalizacion por MAPQuinasas
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Funciones en desarrollo embrionario,
reparacion tisular, cancer.



Proteinas involucradas en la senalizacion dependiente
de integrinas
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MAPK/ERK in Growth and Differentiation
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Reparacion y sefnalizacion celular

a Wound healing b Wound healing

. s . o
- LA =
O

II'_J -
v~ 07" ypAY =
tPA
MMPs

= '~Macrophag

I
L

plg—a9%

Blood vessel i, = A A

Y TGF-p1
PDGF TSR]
l TGF-B3

</
TCrarp?

L ]
Fibroblast




Modulacion del fenotipo miofibroblastico
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Tomasek y col. Nature Mol Cell Biol 2002; 3: 349-363.
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Modulacion del fenotipo miofibroblastico — expresion de a-sma.
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Receptores con actividad enziméatica
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