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¿Qué es la Bioinformática?

SOFTWARE

Organizar datos y hacerlos accesibles

Comprender  procesos  celulares  complejos

Predecir fenómenos biológicos de múltiples variables
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Metabolómica
Ingeniería Metabólica

• Systems Biology: what comes 
after Genomics

• Uso de Análisis de Flujos 
Metabólicos y Tecnología de 
Microarrays de Genes



Metabolomics
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Glycolysis EMP pathway and gluconeogenesis

1. HADPP6GLUCATPGLUC ++⇒+
2. FRUC6PGLUC6P ⇔
3. HADPGAP2ATPP6FRUC ++⇒+
4. iPFRUC6PO2HGAP2 +⇒+
5. HNADHATPG3PADPPNADGAP i +++⇔+++
6. OHPEPG3P 2+⇔
7. ATPPYRHADPPEP +⇒++
8. 2COADPPEPATPOAC ++⇒+

Tricarboxylic acid cycle

9. 2CONADHAcCoACoA   NADPYR ++⇒++ mit
10. HCoA  ISOCITO2HAcCoAOAC ++⇒++ mit
11. 2CONADHAKG  NADISOCIT ++⇒+
12. # CONADPHAKG  NADPISOCIT ++⇒+
13. 2CONADHSUCCoA  NADCoA  AKG  ++⇒++
14. CoAATPSUCPADPSUCCoA i ++⇒++
15. 2FADHFUMFADSUC +⇔+
16. MALOHFUM 2 ⇔+
17. HNADHOACNADMAL ++⇒+
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