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¢Qué es la Bioinformatica?

F.I Organizar datos y hacerlos accesibles

e

E Comprender procesos celulares complejos

E Predecir fenomenos bioldgicos de maultiples variables




Biochips

Dispositivos con una elevada
densidad de material
genetico inmovilizado sobre
un soporte solido (cristal,

plastico...)

Conocidos como Biochips,
Microarrays, DNA Arrays

Gran diversidad tecnoldgica -
varias clasificaciones
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Metabolomica
Ingenieria Metabolica

o Systems Biology: what comes
after Genomics

» Uso de Analisis de Flujos
Metabolicos y Tecnologia de
Microarrays de Genes




Metabolomics
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Glycolysis EMP pathway and gluconeogenesis

GLUC+ ATP = GLUGSP + ADP + H

GLUC6P< FRUC6P

FRUGBP + ATP = 2GAP + ADP + H

2GAP + HpO = FRUC6P+ R

GAP + NAD + P + ADP < G3P + ATP + NADH + H
G3P < PEP+ H,0

PEP+ ADP + H = PYR + ATP

OAC+ ATP = PEP+ ADP + CO,

N O oD

Tricarboxylic acid cycle

9. PYR + NAD + CoA = AcCoAmit + NADH + CO,
10. OAC + AcCoAmit + HoO = ISOCIT+ CoA + H
11. ISOCIT+ NAD = AKG + NADH + CG,

12.# ISOCIT+ NADP = AKG + NADPH + CO

13. AKG + CoA + NAD = SUCCoA + NADH + CO,

14. SUCCoA+ ADP + P = SUC + ATP + CoA
15. SUC + FAD < FUM + FADH,

16. FUM + H,O0 < MAL

17. MAL + NAD = OAC+ NADH + H
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Glucose, g/L
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