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Nombre del curso  Procesos evolutivos: Métodos de reconstrucción filogenética 
(POST3981) 

 

Tipo de curso  

(Obligatorio, Electivo, 

Seminario) 

Electivo 

N° de horas totales 

(Presenciales + No 

presenciales) 

180 

N° de Créditos  

 

6 

Fecha de Inicio – Término 4 de Septiembre de 2025 – 11 de Diciembre 

Días / Horario 

 

Jueves 10:00 a 17:00. 

Lugar donde se imparte 

 

Sala Alberto Veloso, Edificio Milenio Ciencias Ecológicas. 

Profesor Coordinador del 

curso 

 

Marco Antonio Mendez Torres 

Profesores Colaboradores 

o Invitados 

 

Dra. Alejandra González (AG), Facultad de Ciencias. 
Dr. Pablo Fibla (PF), Facultad de Ciencias.  
Dr. Moisés Valladares (MV), Facultad de Ciencias.  
Viviana Araya, Ingeniera en Biotecnología Molecular 

Descripción del curso  

 

Curso que examina los principios de reconstrución filogenética, 
utilizando distintos tipos de caracteres. Se enfatiza la 
implementación y aplicación de los distintos métodos de 
inferencia filogenética. 

Objetivos  Objetivo General:   Comprender la teoría y práctica de la 
Sistemática Filogenética.   
   
Objetivos específicos:    
a)  Entender los principios básicos relacionados con los 
análisis filogenéticos.   
b)  Aplicar estos principios en la construcción de árboles 
filogenéticos.   
c)  Exponer y analizar en forma crítica estudios recientes en 
biología evolutiva con base en  reconstrucciones filogenéticas.   

 



Contenidos  UNIDAD 1.‐ INTRODUCCIÓN A LA SISTEMÁTICA 
FILOGENÉTICA. 
 
UNIDAD  2.‐ ESTRATEGIAS DE ANÁLISIS DE  
CARACTERES  MORFOLÓGICOS  Y   
MOLECULARES.    
 
UNIDAD 3.- METODOS DE INFERENCIA FILOGENÉTICA. 
 
UNIDAD  4.‐ TÓPICOS ACTUALES DEL ANÁLISIS 
FILOGENÉTICO.   

Modalidad de 

evaluación  

 Seminarios                                                          10 %.   
 Controles semanales de lecturas                        20 %   
 Informes (de pasos prácticos).                            30  %.   
 Trabajo Final                                                        40 %.    
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