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TRANSCRIPCION

o, Qué es?

Es la copia del RNA a partir del DNA (se transcribe)
o. COMoO se realiza?

A través de polimerasas de RNA, cuyas funciones son:
- Decidir donde unirse al DNA
- Abrir la doble hebra de DNA
- Copiar las bases de una de las hebras del DNA a una
molécula de pre-mRNA
- Cerrar la doble hebra del DNA
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TRANSCRIPCION EN EUCARIONTES

*Requiere la participacion de 3 Ez.:
-RNA pol I: genes rRNA.
-RNA pol Il: genes para todas las proteinas.
-RNA pol Ill: genes tRNA, genes rRNA, genes
RNA pequenos.
*RNA pol Il es similar a la RNA pol de procariontes,
pero necesita de la participacion de otras proteinas
gue en conjunto se denominan Factores
Transcripcionales generales (TFII).
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Table 6-2 The Three RNA Polymerases in Eucaryotic Cells

RNA polymerase | 5.8S, 18S, and 28S rRNA genes

RNA polymerase Il all protein-coding genes, plus snoRNA genes, miRNA
genes, siRNA genes, and most snRNA genes

RNA polymerase lll tRNA genes, 55 rRNA genes, some snRNA genes

and genes for other small RNAs

The rRNAs are named according to their “S” values, which refer to their rate of
sedimentation in an ultracentrifuge. The larger the S value, the larger the rRNA.

Table 6-2 Molecular Biology of the Cell (© Garland Science 2008)
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Figure 6-67 (part 5 of 7) Molecular Biology of the Cell (© Garland Science 2008)



Figure 6-67 (part 6 of 7) Molecular Biology of the Cell (© Garland Science 2008)
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