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DESCRIPCIÓN DE LA ASIGNATURA 

Se trabajan las herramientas básicas de la genética cuantitativa para el manejo genético de caracteres complejos 
de interés en producción animal y para el diseño de programas de mejoramiento genético. Se discuten en 
profundidad los conceptos y parámetros de la genética cuantitativa, y diseños experimentales para su estimación.  
 
ESTRATEGIAS METODOLÓGICAS 

El sistema de enseñanza de esta asignatura está basado en clases expositivas, lectura, análisis y exposiciones 
del estudiante de las materias escogidas. Se revisará in extenso materias específicas, revisando sus conceptos y 
realizando ejercicios y tareas.  

COMPETENCIAS DE LA ASIGNATURA  (Tipo: B=Básica, G=Genérica, E=Específica) 
- Entrega las bases para manejar con propiedad los conceptos que sustentan los métodos de la genética 

cuantitativa (E). 
- Entrega capacidad para comprender la estructura genética de las poblaciones de animales y los métodos para 

modificarla en beneficio de sistemas productivos (E).  
- Entrega capacidad para comprender los métodos de mejoramiento genético utilizados en animales terrestres y 

acuáticos, y los sistemas de evaluación individual y familiar del valor genético de futuros reproductores (E). 
- Entrega capacidad para comprender los sistemas de selección asistida por marcadores moleculares, el 

concepto de QTL y su utilización en programas de selección (E). 
 
RECURSOS DOCENTES 

Sala de clase con equipamiento audiovisual y biblioteca. 
 
CONTENIDOS 

 Introducción 

- Objetivos del curso. 
- Organización.  
- Rol del mejoramiento genético animal, sus métodos y organización.  
 Frecuencias genéticas y genotípicas 

- Ley de Hardy-Weinberg.  
- Cambios en la frecuencia de genes, mutación, migración selección y deriva genética.  
- Tamaño efectivo de población, consanguinidad. 
 Consanguinidad y parentesco 

- Genealogías y sistemas regulares de consanguinidad. 

 Valores genéticos 

- Valor de Cría.  
- Efecto promedio de un gen.  
- Valor genético aditivo, desvíos de dominancia.  
- Efectos ambientales. 
 Relaciones entre parientes 

- Conceptos de consanguinidad y parentesco.  
- Métodos de cálculo y sus aplicaciones. 
 Variación continua 

- Parámetros poblacionales.  
- Aplicaciones del análisis de varianza y regresión.  
- Modelos lineales.  
- Partición de la varianza fenotípica. 
 Parámetros genéticos 
- Conceptos de heredabilidad y de repetibilidad. 



 
 

 Selección 

- Respuesta a la selección.  
- Intensidad de selección, intervalo entre generaciones.  
- Respuesta correlacionada.  
- Correlaciones genéticas, fenotípicas y ambientales. 
 Selección para más de un carácter 

- Niveles independientes de selección.  
- Selección en Tandem.  
- Índices de selección. 
 Métodos de estimación de parámetros genéticos 

- Heredabilidad, repetibilidad, correlaciones genéticas y de interacción genético ambiental. 

 Estimación del valor genético adivitivo (valor de cría) 
- Uso de promedio de ‘n’ registros.  
- Uso de parientes, información genealógica, prueba de hermanos, prueba de progenie.  
- Selección familiar.  
- Selección combinada.    
 Modelos animales 

- BLUP (EBV). 
- GBLUP (GEBV). 
 Sistemas de cruzamientos 
- Apareamientos consanguíneos.  
- Depresión endogámica.   
- Usos de la consanguinidad.  
- Cruzamientos (exocría).  
- Explotación del vigor híbrido, heterosis para efectos maternos.  
- Habilidades combinatorias.   
- Esquemas de cruzamiento entre razas. 
 Aplicaciones de genética molecular 

- Recombinación y mapas de ligamiento con marcadores.  
- Desequilibrio de ligamiento.  
- Mapeo de loci de efecto cuantitativo (QTL).  
- Selección asistida por marcadores (MAS).  
- Mapeo genómico fino (GWAS).  
- Selección genómica. 
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EVALUACIÓN DEL APRENDIZAJE   

Actividades Ponderación 

Prueba 1 30% 

Prueba 2 30% 

Exposición de materias 40% 

 

 
 


